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1 Recherche de motif sur les glutamate gshydroggenase

La spécificité fonctionnelle de la GDH4Glutamate Déshydrogénase EC 1.4.1.4) est la for-
mation du glutamate en utilisant NADPH. Bien que la GDH4 bah caractérisée pour les ani-
maux et les prokaryotes, on dispose de moins de connaisspaaeles plantes.

Exercice 1 -Dans un premier temps, on désire récupérer un ensembkxdences GenBank dont
les numéros d’accession sont les suivants (fiofpiart anat e. acc):

# fichier glutamate
CAA41635

CAA41636

CAA09478

AAL36888

S28829

AAL51413

E75362

Ecrire un programme Perl nomrbé o_get _gl ut amat e. pl qui permet de récupérer les séquences
GenBank qui correspondent aux numéros d’accession destes séquences obtenues au format
fasta dans le fichiegl ut amat e. f ast a. Remarque: le fichier des numéros d'accession peut
contenir des lignes de commentaires qui commencent pardetese #.

Exercice 2 -Dans un second temps on désire rechercher si le motif susarfiormat PROSITE,
existe pour chacune des séquences du figlieit amat e. f ast a:

K-GGx-Rx(12,23)-L-x(6)-K-x(4,6)-P-x-GGx-K

Ecrire un programme Perl nomrbéo_f i nd_pat t er n. pl quiindique quelles séquences contiennent
ce motif et donnent le motif complet trouvé.

Exercice 3 -Modifier le programme précédent afin d’exhiber le motif semsus (2 versions).

Exercice 4 -Ecrire un programmbi o_al i gn. pl qui permet de réaliser un alignement multiple
des séquences du fichigh ut anat e. f ast a avec Clustalw. On stockera le résultat de I'aligne-
ment dans le fichieal i gnl. nsf . Visualier I'alignement obtenu avec le programmienena.
Retrouve t-on le motif initial ?

Exercice 5 -Avec 'alignement obtenu calculer et afficher la matrice dissances en utilisant le
programmePr ot Di st du package logiciel Phylip.

1Ce travail s’appuie sur I'article Emmanuel Jaspard, UMRS? Université d’Angers : A computational analysis
of the three isoforms of glutamate dehydrogenase revealststal features of the isoform EC 1.4.1.4 supporting a key
role in ammonium assimilation by plants, Biology DirectP80 (1) :38
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